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Funcionamiento del sisterma NextSeg™ 500
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tgtpl;j%ﬂg?&i? gg gﬁg?ﬁ&%@ﬂﬁrﬁ: ad ITIENIE 2] a  Con el embalaje metalico intacto, deje la pelda de flujo En la interfaz de NCS, seleccione Sequence
Guia del usuario del sistema NextSeq 500 empaquetada aparte a temperatura ambiente durante (Secuenciar). _La puerta de la celda de flujo
30 minutos. se apre y QI,S|stema se prepara para la
- ., . b Con unos guantes nuevos, retire la celda de flujo del configuracion del experimento.
Planificacion del experimento embalaje metalico y del estuche de pléstico transparente. En el caso de instrumentos configurados
en BaseSpace® /\ k\ \ Tras retirar la celda de flujo del embalaje con BaseSpace, inicie sesion en BaseSpace.
M ./ metdlico, utilice la celda de flujo dentro Cargue la celda de flujo. Seleccione Load
En el caso de instrumentos configurados con C \\ de un plazo de 12 horas. (Cargar). Confirme el ID de la celda de flujo
BaseSpace, tenga en cuenta lo siguiente: S\ que se muestra en la pantalla.
¢ Inspeccione y limpie la celda de flujo.

Planifique el experimento desde la ficha BaseSpace Prep
&N (Preparacion BaseSpace).
Consulte la Guia del usuario de BaseSpace.

a  Muestras bioldgicas: Registre informacion sobre
las muestras que se secuenciaran.

b  Bibliotecas: Las bibliotecas son muestras biolégicas
preparadas con adaptadores. Seleccione el tipo de
preparacion de bibliotecas, asigne indices y un nombre
a las bibliotecas.

¢ Grupos: Un grupo de bibliotecas se secuencia en un Unico
experimento. Asigne un nombre Unico al grupo. Un grupo
puede estar formado por una o varias bibliotecas.

d  Experimentos planificados: Asocie un grupo al
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Preparacion y carga de bibliotecas

El paso de desnaturalizacion se aplica a la
mayoria de tipos de bibliotecas. La adicion
de un control PhiX a la biblioteca agrupada
es opcional.

Consulte Denaturing and Diluting Libraries

for NextSeq (Desnaturalizacion y dilucion

de bibliotecas para NextSeq).

Con las dos manos, retire la bandeja de
. reactivos utilizados. Vacie la bandeja de
reactivos utilizados y vuelva a cargarla.

Cargue el cartucho de tampdn. Confirme el
ID de tampdn que se muestra en la pantalla.

Cargue el cartucho de reactivo. Seleccione
Load (Cargar). Confirme el ID de reactivo
que se muestra en la pantalla.

. - , - a  Desnaturalice las bibliotecas vy, después, diluya ) )
experlmentq, Qspecmque Ilos parametros y asigne a una concentracién de carga de ~3 pM, en funcion RUN S En el caso de |nstrumentos conﬂgurados
un nombre unico al experimento. . del método de cuantificacion. un Setup  con BaseSpace, seleccione un experimento

e Haga clic en Sequence (Secuenciar). El experimento b  [Opcional] Desnaturalice y diluya la biblioteca de control disponible. £n el caso de configuraciones
esté listo para secuenciarse. PhiX a 20 pM. Guarde la biblioteca PhiX 20 pM no auténomas, especifique los parametros
utilizada hasta un maximo de dos semanas a una del experimento.
temperatura de entre -25y -15 °C. Revise los resultados de comprobacién
2 Preparacion del cartucho d t] c [Opcior,lral] Afada el PhiX a la dilucién de la biblioteca. anteriores al experimento. Selecc_ione Start
) ucno ae reactivos Cargue las bibliotecas en el cartucho (Empezar) para empezar el experimento.

Asegurese de que el embalaje metalico de la
celda de flujo y el cartucho de reactivos
tengan el etiquetado del mismo tipo de kit,
ya sea alto o medio.

a  Descongele el cartucho de reactivos durante una hora

d

de reactivos cuando el cartucho se haya

descongelado totalmente y esté listo para

configurar el experimento.

Con un pano, limpie el sello metalico que cubre el depdsito
n.° 10, perfore el sello con una punta de pipeta de 1 ml

y dispense la biblioteca.
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Monitorizacion del experimento

Monitorice el progreso del experimento desde la interfaz de NCS.

al bafio maria con una cantidad de agua a temperatura Ciclo 1-5 Generacion de plantillas
ambiente suficiente para sumergir solo la base. Ciclo 5-25 Intensidad y densidad de grupos

b Inspeccione visualmente los depositos mas grandes Configuracion de andlisis secundario Apartir del % PF, rendimiento estimado
para asegurarse de que los reactivos estan totalmente ciclo 25 y puntuaciones Q

descongelados y no contienen burbujas de aire.

¢ Con un pano, limpie el sello metalico que cubre
el deposito n.° 28, perfore el sello con una punta
de pipeta de 1 ml y ahada una dilucion fresca
de 0,03 %-0,06 % NaOCl.

Utilice el comando Manage Instrument (Administrar
instrumento) para acceder a los ajustes de configuracion

del sistema. Configure los ajustes de analisis secundario
en BaseSpace, BaseSpace Onsite 0 modo auténomo.
Consulte la Guia del usuario del sistema NextSeq 500.

[Opcional] Monitorice el experimento desde la ficha
BaseSpace Runs (Experimentos BaseSpace) o desde
el SAV de otro ordenador.
@ Tras el ciclo 25, las llamadas de bases se transfieren
a la ubicacion de destino especificada.

© 2014 lllumina, Inc. Todos los derechos reservados.

lllumina, lluminaDx, 24sure, BaseSpace, BeadArray, BeadXpress, BlueFish, BlueFuse, BlueGnome, cBot, CSPro, CytoChip, DASL, DesignStudio, Eco, GAllx, Genetic Energy, Genome Analyzer, GenomeStudio, GoldenGate, HiScan, HiSeq, HiSeq X, Infinium, iScan, iSelect,
MiSeq, MiSeqDx, NeoPrep, Nextera, NextSeq, NUuPCR, SeqMonitor, Solexa, TruGenome, TruSeq, TruSight, Understand Your Genome, UYG, VeraCode, VeriSeq, el color naranja calabaza y el disefio de las bases de streaming de Genetic Energy son marcas comerciales

o marcas comerciales registradas de lllumina, Inc. en los EE. UU. y otros paises. Todos los deméas nombres, logotipos y marcas comerciales pertenecen a sus respectivos propietarios.

N.° de referencia 15053003 A_ESP

lumina


http://support.illumina.com/downloads/nextseq-500-denaturing-diluting-libraries-15048776.ilmn
http://support.illumina.com/downloads/nextseq-500-denaturing-diluting-libraries-15048776.ilmn
http://support.illumina.com/downloads/nextseq-500-denaturing-diluting-libraries-15048776.ilmn
http://support.illumina.com/downloads/nextseq-500-user-guide-15046563.ilmn
http://support.illumina.com/downloads/basespace_user_guide.ilmn
http://support.illumina.com/downloads/nextseq-500-user-guide-15046563.ilmn

